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Rdza z6tta (Puccinia striiformis f. sp. tritici): struktura populacji grzyba, identyfikacja loci
odpornosci w pszenicy zwyczajnej i pszenzycie oraz wprowadzenie efektywnych genéw
odpornosci do materiatéw hodowlanych
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Rdza z6tta zbdz i traw jest powodowana przez grzyba Puccinia striiformis f. sp. tritici
(Pst). W sprzyjajgcych warunkach pogodowych ten biotroficzny grzyb moze doprowadzi¢ do
zupetnej utraty plonu ziarna. Populacja patogenu podlega dynamicznym zmianom i pojawiaja
sie nowe patotypy stanowigce zagrozenie dla upraw.

Celem projektu jest: 1) analiza struktury populacji (w tym zdolnosci
chorobotwdrczych) grzyba P. striiformis f. sp. tritici (sprawcy rdzy z6ttej zbdz i traw) na
pszenzycie i pszenicy zwyczajnej, 2) identyfikacja gendw odpornosci Yr na rdze 26ttg w kolekcji
odmian i linii pszenzyta i pszenicy zwyczajnej oraz 3) wprowadzenie efektywnych loci
odpornosci na Pst do materiatéw hodowlanych pszenzyta i pszenicy zwyczajnej metoda
krzyzowan wspomaganych markerami molekularnymi.

W roku 2022 wykonano nastepujgce prace:

Ad. 1) Okreslono zmiennos¢ wsrdd 44 izolatéw Pst wyprowadzonych z préb zebranych
w roku 2022 w szesciu miejscowosciach. Proby analizowano zestawem markerdw dla 19 loci
SSR oraz 395 fragmentdéw obejmujgcych znane SNP. Dodatkowo wykonano analize wirulencji
izolatow w stosunku do zestawu znanych gendw Yr. Wyniki typowania uzyskane na drodze
molekularnej i fitopatologicznej byty ze sobg w 100% zgodne. Wykazano, ze populacja
patogenu wystepujagca w 2022 r. na terenie Polski byta niejednorodna genetycznie.
Zidentyfikowano przynajmniej cztery rasy (PstS4, PstS8, PstS10, PstS13) a takze grupe izolatéw
nieprzypisanych do zadnej z linii genetycznych. W strukturze populacji dominowata rasa
PstS13 (41% izolatéw), ktdéra pochodzi z pszenzyta.

Ad. 2) W celu oceny odpornosci roslin dorostych, zestaw 282 badanych genotypéw
pszenicy i pszenzyta zakazono mieszaning dwéch izolatéw Pst w warunkach polowych. Ocena
wykonano dwukrotnie pomiedzy fazg kwitnienia, a dojrzatosciag péZznomleczna. Na podstawie
oceny wytoniono grupe 193 odmian wykazujgcych reakcje odpornosciowg. Jesienig 2022
zatozono druggy serie doswiadczen polowych w trzech lokalizacjach: Radzikéw (IHAR-PIB),
Kobierzyce (Matopolska HR) i Smolice (HR Smolice).

Ad. 3) Materiatem wykorzystanym byto ziarno pokolenia F1BC1 kombinacji
krzyzéwkowych UC1110 x Kariatyda (pszenica) oraz Kasyno x Mondeo (pszenzyto) uzyskane
w poprzednim roku prowadzenia badan. Prowadzono reakcje PCR z uzyciem starteréw dla
markeréw molekularnych sprzezonych z genami odpornosci: KASP-Yr5 Positive+Common
(Yr5), gwm413 (Yr15) i csLV46G22 (Yr29). Celem kontroli tta genetycznego wykonano
genotypowanie na wysokorozdzielczej platformie DArTseq. Wybrane genotypy posiadajgce
wprowadzane geny odpornosci oraz wysoki udziat tta genetycznego pochodzgcego od rodzica
wypierajgcego zostaty skrzyzowane wstecznie z rodzicem wypierajgcym, odpowiednio
odmiang Kariatyda i Mondeo, celem uzyskania pokolenia F1BC2. Do dalszych prac
wyselekcjonowano 21 roslin UC1110 x Kariatyda oraz 30 ro$lin Kasyno x Mondeo.



