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Zad. 13 PB Streszczenie wynikow uzyskanych w roku 2024

Tytut zadania: Ukierunkowana mutageneza genow podatnosci na infekcje wirusowe i
uzyskanie roslin jeczmienia o podniesionej odpornosci na BaYMV i BaMMV

W roku 2024 wykonano wstepne badania molekularne przy uzyciu endonukleaz (m. in. T7E1)
wybranych roslin jeczmienia uzyskanych po edytowaniu dwoch genow HvelF4E2 i HvelFAE3
oraz w kolejnym kroku, szczegétowej analizy wytypowanej puli ros§lin przy uzyciu
sekwencjonowania typu NGS. Trzecim tematem byty badania przygotowujace fenotypowanie
odpornosci roslin poprzez mechaniczng inokulacje transkryptami wirusow BaMMV i WSMV.
Potwierdzono obecnos¢ mutacji w genach docelowych elF4E2 i elF4E3 roslin pokolenia T
zarowno edytowanych konstrukcjami CRISPR/Cas9 zaprojektowanymi do jednego z tych
genow jak 1 konstrukcjag CRISPR/Cas9 zaprojektowang do edycji obu gendow jednoczesnie.
Wytypowano grupe roslin do szczegdtowej analizy mutacji przy uzyciu sekwencjonowania
NGS. We wszystkich analizowanych roslinach stwierdzono mutacje w genach docelowych
elF4E2 i elFAE3. Wykazano, ze testowane odmiany jeczmienia rdznig si¢ podatno$cig na
infekcje¢ WSMV. W przypadku infekcji BaMMV wszystkie testowane odmiany wykazuja
podatno$¢ na wirusa i mogg stanowi¢ zrodlo inokulum do dalszych etapéw badan
zaplanowanych w projekcie. Cele oraz mierniki wszystkich tematow zostaty zrealizowane w
catosci.



