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Zaraza ziemniaka

Charles Darwin
« Bulwy z Chilel835

« 1876-1882 141 listow na temat
choroby ziemniaka

* Projekt z Jamesem Torbittem
« Uprawa ziemniakow z nasion

« Selekcja odpornych osobnikow

,| see since | wrote to you someone has urged the necessity of sending to S.
America for new seed!” [C. R. Darwin to W. D. Fox, 18406]
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Geny odpornosci na zaraze ziemniaka ma mapie
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Key genes involved in host-pathogen interaction
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Materiat roslinny Odmiany: 7=183
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Wykrywanie genoéw Rpi w ziemniaku

Wydajnos¢é reakcji PCR (%):
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Wykryte warianty genow Rpi
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Podobienstwo nukleotydowe oraz dystrybucja otrzymanych

wariantow — Rpi-berl i R8
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Rozmiar okregu odzwierciedla czestotliwos¢ wystepowania kazdego wariantu, a rozne kolory wskazujg rodzaj materiatu. Liczby réznic nukleotydowych miedzy
wariantami podano obok linii (pogrubiong czcionka). Niebieskie pole wskazuje warianty pseudogendw. Sekwencje referencyjne Rpi-berl.1 (MW410790.1), Rpi-

berl.2 (MW410796.1) i R8 (KU530153.1) oznaczono na zielono. Gwiazdka oznacza warianty genu Rpi-berl.1 z delecjg 135 pb.




Podsumowanie

1. Otrzymano sekwencje od 2 (R1) do 25 (Rpi-berl) wariantéw na gen w 247 genotypach
ziemniaka

2. Wykryto od 1 do 9 (S. stoloniferum) gendw Rpi na genotyp
3. Najwiecej réznych gendéw Rpi wykryto w ponizszych odmianach ziemniaka:
« Alize: R3a, R3b%31 R3b-v1, Rpi-vntl-vl, Rpi-vntl-v7
- Escort: R1, Rpi-abpt™® , R3a, R3b, R3b®31  Rpi-chcl.2-v1
- Innovator: Rpi-R14T#109  R2iK€, R3a, R3b-v1, Rpi-vntl-v4, Rpi-chcl.2-v1
- Klepa: R1, R2-like, R3a-v9, R3a-v13, R3b&3tt
« Peik: R3a-v3, R3a-v7, R3a-v16, R3a-v17, R3b-v1l

* Royal: R2-like-v2, R2-like-v4, R2-like-v5, R2-like-v6, R3b &3t

« Rudawa: Rpi-abpt™¢, R3a, R3a-v3, R3b, R3b®3t! : ) : :
Warianty gendéw opisane w innych

badaniach oznaczono kolorem
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Czestotliwos¢ wykrywania wariantow gendw Rpi w materiale
roslinnym
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