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Identyfikacja i lokalizacja markerow DNA
dla wybranych genéw odpornosci na mgczniaka
prawdziwego w owsie zwyczajnym
oraz piramidyzacja efektywnych genow odpornosci
W genomie owsa

Identification and localization of DNA markers for selected powdery mildew
resistance genes in oats and the pyramidization of effective resistance genes
in the oat genome

Stowa kluczowe: B. graminis f.sp. avenae, efektywno$¢ gendw, markery molekularne, odpornosé,
owies

Maczniak prawdziwy owsa powodowany jest przez Blumeria graminis DC. f.sp.
avenae Em. Marchal. Choroba ta wystepuje powszechnie w wielu regionach $wiata
powodujac duze starty jakoSciowe i ilosciowe owsa (Aung i in., 1997; Clifford, 1995;
Hsam i in., 1997; Banyal i in., 2016; Xue i in., 2017). Ograniczenie strat powodowanych
wystepowaniem mgczniaka prawdziwego mozna osiggnag¢ miedzy innymi przez
wprowadzenie do uprawy odmian efektywnymi genami odpornosci (Feuillet i Keller,
1998). Pietrusinska i Czembor (2015) wskazujg, ze proces uzyskiwania odmian
odpornych powinien by¢ poprzedzony doktadng charakterystyka populacji patogenu,
analizg efektywnosci genéw odpornosci obecnych w odmianach uprawnych oraz
opracowaniem metody pozwalajacej na szybka i pewna identyfikacje tych gendow.
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Owies

Dlatego tez celem badan realizowanych w 2018 roku w ramach zadania 91 byla analiza
efektywnosci opisanych do tej pory gendéw odpornosci na maczniaka prawdziwego
w owsie oraz ich piramidyzacja. Celem projektu byla rowniez proba opracowania
markeréw molekularnych dla najbardziej efektywnych genéw odpornosci na maczniaka
prawdziwego w owsie.

Uzyskane wyniki potwierdzity, ze najbardziej efektywne sg obecnie geny Pm4 i Pm7.
Niski poziom wirulencji patogenu zanotowano rowniez wzgledem genu Pm5. W zwigzku
z tym, linie zawierajace te geny wykorzystano w procesie krzyzowania, w ktorym
uzyskano szereg odpornych mieszancow. W 2018 roku przeprowadzono rowniez probe
konwersji markeréw losowych typu RAPD, SRAP i DArT w markery specyficzne oparte
na PCR. Przedmiotem konwersji byly zidentyfikowane w poprzednich latach markery
specyficzne dla pul roslin odpornych i wrazliwych w populacjach Pm4 x Fuchs, Pm7 x
Fuchs i Canyon X Fuchs.

W wyniku przeprowadzonych analiz zidentyfikowano i przekonwertowano jeden
marker specyficzny dla homozygotycznych osobnikow z genem Pm4 w populacji
Av1860 x Fuchs (Okon i in., 2018). Zidentyfikowano rowniez produkty specyficzne
dla genu Pm7, jednakze proba ich konwersji nie przyniosta oczekiwanych rezultatow. Dla
populacji Canyon x Fuchs zidentyfikowano tylko jeden produkt specyficznych dla pul
ro$lin odpornych, co moze wskazywaé na konieczno$¢ zastosowania wigkszej liczby
starterow lub innych metod losowych do poszukiwania markeréw specyficznych dla tego
zrodta odpornosci.
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