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Cele zadania 2023 .

* Okreslenie réznic/podobienstw w komponentach zyta uzytych do
krzyzowan (obiektach) wzgledem stabilnej linii referencyjnej TUR w
mierzonych telemetrycznie parametrach fluorescencyjnych chlorofilu lisci
eksponowanych na niskie i wysokie natezenie swiatta na wczesnym etapie
rozwoju rosliny.

e Zostang zbadane poziomy kwasu salicylowego, nadtlenku wodoru i
pigmentow (chlorofile i karetonoidy?]. /ostang okreslone réznice w ekspres;ji
wybranych markerow molekularnych (APX1, LSD1, EDS) w porodwnaniu do
dwoch genow referencyjnych zyta. Zostanie zmierzona wymiana gazowa i
liczba aparatow szparkowych. Na koncu zmierzony zostanie plon nasion w
tych zroznicowanych obiektach.

* Celem tych badan b%dzie wstepne okreslenie poziomu korelacji
parametrow molekularnych, fizjologicznych z parametrami
telemetrycznymi (modulowana fluorescencja chlorofilu a).



Materiaty i metody

Wykonano pomiary 27 cech na 28 obiektach zyta

* Pomiary modulowanej fluorescencji chlorofilu

* Biochemiczne pomiary poziomu kwasu salicylowego, nadtlenku
wodoru, chlorofili i pigmentow fotosyntetycznych w lisciach zyta

* Pomiary morfologiczne i plonowania
* Analiza ekspresji wybranych genow z wykorzystaniem gRT-PCR

* Analiza morfologiczna aparatow szparkowych (zamiast pomiaru
wymiany gazowej)

 Statystyczne i matematyczne analizy korelacji cech
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Analiza ekspresji genow

Nazwagenu Rola Primer F Primer R * Poziom ekSpreSji genéW badanYCh

ScACT Gen referencyjny CCCCTTTGAACCCAAAAGCC GAAAGCACGGCCTGAATAGC O d noszo no d 0 pOZ lomu 2 ge now
referencyjnych

ScADP-RFa Gen referencyjny TCTCATGGTTGGTCTCGATG GGATGGTGGTGACGATCTCT

e gRT-PCR (3 powtdrzenia

ScLsD1 Gen badany ATGCATGCACCAAACGGAAT ACGTTGCTCACCAGTTTTCC . . , .
biologiczne, 3 powtdrzenia
ScAPX1 Gen badany CTGAGTGGGGAGAAGGAAGG CCGCAGCATATTTGTCCACA .
techniczne)
ScEDS Gen badany CATCATGCCACTGGACATCA ACAAGCGAATTCCCAACAGG

* Ponad 7-krodna réznica poziomu
ScAPX1 ekspresji SCAPX1 w badanych

Wzgledny poziom ekspres;ji

obiektach zyta
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Analiza ekspresji genow
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* Wystepuje negatywna korelacja miedzy poziomem ekspresji
ScEDS a dtugoscig aparatow szparkowych

* W 2024 r. powinnismy wykorzystac wiekszg liczbe powtorzen
biologicznych w eksperymentach qRT-PCR



Analiza korelacji

All data, Spearman
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badanych cech

Wykonano analize korelacji miedzy wszystkimi
badanymi cechami (pomiary zawartosci kwasu
salicylowego sg jeszcze wykonywane)

Najwieksze korelacje wystepujg w obrebie grup
badanych cech (np. barwniki fotosyntetyczne,
plonowanie)

Wystepujg rowniez korelacje miedzy cechami z
réznych grup (Fv/Fm i chl. a/b)



chl. a/b

chl. a/b

Korelacja pomiedzy Fv/Fm a chl. a/b
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miedzy Fv/Fm a chl. a/b jest zachowana miedzy dwoma latami eksperymentu
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Korelacja pomiedzy MTZ chl. a/b
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Korelacja miedzy MTZ a chl. a/b jest zachowana miedzy dwoma latami eksperymentu



Podsumowanie

* Analiza korelacji niektorych badanych cech jest powtarzalna miedzy
latami

e Sugeruje sie zwiekszenie liczby powtodrzen biologicznych w
eksperymencie qRT-PCR do 6 w celu zwiekszenia sity statystycznej
prowadzonych analiz
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